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「チョウ目害虫抵抗性ダイズ MON94637 系統」に係る安全性確認  
 
I はじめに  

チョウ目害虫抵抗性ダイズ MON94637 系統（以下「MON94637 系統」という。）に60 

ついて、令和７年３月 17 日付けで遺伝子組換え飼料としての安全性確認の申請があっ

たことから、「組換え DNA 技術応用飼料及び飼料添加物の安全性に関する確認の手続」

（平成 14 年 11 月 26 日農林水産省告示第 1780 号）に基づき審議を行った。 
 
II 確認対象飼料の概要  65 

飼料名：チョウ目害虫抵抗性ダイズ MON94637 系統 
性 質：チョウ目害虫への抵抗性 
申請者：バイエルクロップサイエンス株式会社（日本）  
開発者：バイエルグループ（独国）  
 70 

MON94637 系統は、ダイズの A3555系統に、Bacillus thuringiensis 由来の cry1A.2
遺伝子及び B. thuringiensis 由来の cry1B.2 遺伝子を導入し作成された。cry1A.2 遺伝

子及び cry1B.2遺伝子によって産生されるCry1A.2たん白質及びCry1B.2たん白質は、

いずれもチョウ目害虫に特異的な殺虫活性を示す。 
 75 

III 審議内容 
１ 生産物の既存のものとの同等性に関する事項 
（１）遺伝的素材に関する事項 

宿主は、マメ科 (Leguminosae)ダイズ属 (Glycine) Soja 亜属に属するダイズ

Glycine max (L.) Merr.の商業品種 A3555 系統である。 80 

MON94637 系統には、 B. thuringiensis 由来の cry1A.2 遺伝子及び B. 
thuringiensis 由来の cry1B.2 遺伝子が導入されている。 

 
（２）家畜等の安全な飼養経験に関する事項 

宿主であるダイズは、優れたたん白質の供給源であり、大豆油かす等の形態で、85 

主に育すう・成鶏用、ブロイラー用、養豚用、乳牛用及び肉牛用飼料の原料として

用いられている。 
 

（３）飼料の構成成分等に関する事項 
MON94637 系統及び非組換えダイズの構成成分等の分析値及び文献値は明らか90 

となっており、比較が可能である。 
 

（４）既存種と新品種との使用方法の相違に関する事項 
MON94637 系統は、導入された cry1A.2 遺伝子及び cry1B.2 遺伝子により、チ

ョウ目昆虫に対する殺虫活性を持つ。このことを除いては、既存のダイズと使用方95 

法に相違はない。 
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（１）～（４）により、MON94637 系統の飼料としての安全性評価においては、

既存のダイズとの比較が可能であると判断された。 
 100 

２ 組換え体の利用目的及び利用方法に関する事項 
MON94637 系統は、Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質の発現により、チョ

ウ目昆虫に対する殺虫活性を付与する。本系統は、チョウ目害虫による被害が深刻な

地域において効果的な害虫防除方法を農家に提供することを目的として作出された。 
 105 

３ 宿主に関する事項 
（１）学名、品種、系統名等の分類学上の位置付けに関する事項 

宿主は、マメ科(Leguminosae)ダイズ属(Glycine)Soja 亜属に属するダイズ G. 
max (L.)Merr.の商業品種 A3555 系統である。 

 110 

（２）遺伝的先祖に関する事項 
ダイズは一般に中国中北部を原産とする最も古い栽培作物のひとつと考えられて

いる。ダイズ及びツルマメ(Glycine soja)は、Soja 亜属に属している。ツルマメは、

中国、北朝鮮、韓国、日本、台湾、ロシア等に広く自生しており、細胞学的、形態

学的、分子生物学的な証拠から、ダイズの祖先野生種であると考えられている115 

(OECD, 2000)。 
 

（３）有害生理活性物質の生産に関する事項 
    ダイズ種子に含有される抗栄養素として、トリプシンインヒビター、レクチン、 

フィチン酸、スタキオース及びラフィノースが知られている(OECD,2012)。 120 

トリプシンインヒビターは、たん白質分解酵素阻害物質であり、消化酵素である

トリプシンを不活性化し、結果として摂取したたん白質の消化を阻害する。レクチ

ンは炭水化物含有化合物に結合するたん白質で、動物の成長を抑制する。また、血

液凝集の原因となる赤血球凝集素として作用することが知られている。トリプシン

インヒビター及びレクチンは、十分加熱することによって失活する。フィチン酸は、125 

カルシウム、マグネシウム、カリウム、鉄、亜鉛などとキレート化合物を形成し、

反芻胃動物以外の動物において、これらのミネラルの吸収を阻害することが知られ

ている。スタキオース及びラフィノースは低分子量の炭水化物で、腸内でガスを発

生させ腹部を膨満させる原因物質である(OECD, 2012)。 
上記以外にもダイズには生理活性物質であるイソフラボン類が含まれていること130 

が知られている(OECD, 2012)。イソフラボンは、植物エストロゲンの一種であり、

哺乳動物に対してエストロゲン、抗エストロゲン及びコレステロール低下や、動物

が多量に摂取した場合の生殖への悪影響が知られている (OECD, 2012)。 
 

（４）寄生性及び定着性に関する事項 135 
    ダイズは種子植物であり、家畜等に対する寄生性及び定着性は知られていない。 
 

（５）ウイルス等の病原性の外来因子に汚染されていないことに関する事項 
    ダイズには、ウイルス、細菌及び糸状菌等の微生物により各種の病害が
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発生する。可食部である種子でも同様の微生物により、数種類の病害 (ダ140 

イズモザイクウイルス病、茎疫病及び紫斑病等 )が発生するが (OECD, 
2000)、これらの病原体の家畜等に対する病原性は報告されていない。な

お、組換え体の作出に、これらの外来因子に汚染された宿主を用いること

はない。加えて、組換え体の作出においては、培養過程での汚染防止策が

確立されており、再生中の植物や幼植物体は無菌的に維持されている。  145 

 
（６）自然環境を反映する実験条件の下での生存及び増殖能力に関する事項 

ダイズは栽培作物であり、雑草性はないと考えられる(OECD, 2000)。 
 

（７）有性生殖周期及び交雑性に関する事項 150 

    ダイズは、一年生の自殖性植物である(OECD,2000)。 
ダイズと交雑可能な近縁野生種として、我が国にはツルマメが自生している

(OECD, 2000)。しかし、ダイズは自殖率が高く、しかも一般的にダイズとツルマ

メの開花期が重なりにくいため、ツルマメとダイズとの間の自然交雑率は、極めて

低いことが報告されている (OECD, 2000; Nakayama and Yamaguchi, 2002; 155 

Mizuguti et al., 2009)。 
 

（８）飼料に利用された歴史に関する事項 
    ダイズの飼料としての利用形態は、大豆(種子)、大豆油かす、大豆皮、きな粉及

びエクストルーダー処理大豆等が挙げられる(伊藤ら,2010)。そのうち大豆油かす160 

は飼料原料として最も多く使用されており、各家畜等の飼料に広く使用されてい

る(松木ら, 2010)。 
 

（９）飼料の安全な利用に関する事項 
    ダイズ種子には、トリプシンインヒビター、レクチン等の有害生理活性物質が含165 

まれているが、これらは加工段階で適切な加熱処理を施すことにより不活性化す

ることができるため、ダイズは飼料として安全に利用されている。 
 

（１０）生存及び増殖能力を制限する条件に関する事項 
    ダイズ種子に休眠性はなく、寒さに弱いため、ほ場に種子が残っていたとしても、170 

越冬して次の生育期まで生存する可能性は低い(OECD, 2000)。仮に、自生したと

しても、物理的又は化学的な方法で自生ダイズを防除することができる(OECD, 
2000)。 

 
（１１）近縁種の有害生理活性物質の生産に関する事項 175 

 ツルマメは、ダイズと同様に、トリプシンインヒビター、ラフィノース、スタキ

オース、フィチン酸等の有害生理活性物質を含むことが報告されている 
(Hymowitz and Collins, 1974; Raboy and Dickinson, 1993; Natarajan et al.,2007)。 

 
４ ベクターに関する事項 180 
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（１）名称及び由来に関する事項 
   MON94637 系統の作出に用いられた導入用プラスミド PV-GMIR527237 は、

Escherichia coli 由来のプラスミド pBR322 などを基に作成した。 
 
（２）性質に関する事項 185 

導入用プラスミドPV-GMIR527237の塩基数、全塩基配列、制限酵素切断部位、

構成要素、その由来及び機能は明らかになっており(参考資料 1)、既知の有害なた

ん白質を産生する塩基配列は含まれていない。 
 
（３）薬剤耐性に関する事項 190 

 導入用プラスミドPV-GMIR527237には、スペクチノマイシン及びストレプトマ

イシン耐性を付与する aadA 遺伝子が形質転換後の選抜マーカーとして T-DNA II
領域に存在している。また、ネオマイシン及びカナマイシン耐性を付与する nptII
遺伝子が、E. coli 及び Rhizobium radiobacter (Agrobacterium tumefaciens)の選

抜マーカーとして外側骨格領域に存在している。なお、MON94637 系統中に aadA195 

遺伝子及び nptII 遺伝子が導入されていないことは、次世代シークエンス解析によ

り確認している。 
 

（４）伝達性に関する事項 
導入用プラスミド PV-GMIR527237 には伝達を可能とする配列は含まれていない。 200 

 
（５）宿主依存性に関する事項 

導入用プラスミド PV-GMIR527237 には、①pBR322 に由来する自律増殖のため

の複製開始領域 ori-pBR322 と、②pRi に由来する自律増殖のための複製開始領域

ori-pRi が組み込まれている。しかし、これらの領域により導入用プラスミド PV-205 

GMIR527237 が、植物や家畜等で増殖することはできない。さらに導入遺伝子の

解析の結果、MON94637 系統中には、これらの領域を含む外側骨格領域は導入さ

れていないことが確認されている。 
 

（６）発現ベクターの作成方法に関する事項 210 

    MON94637系統の作出には、導入用プラスミドPV-GMIR527237を用いた。本

導入用プラスミドは、E. coli由来のプラスミドpBR322などを基に作成されており、

cry1A.2遺伝子発現カセット及びcry1B.2遺伝子発現カセットを含むT-DNA I領域

並びにaadA遺伝子発現カセット及びsplA遺伝子発現カセットを含むT-DNA II領域

を有している。 215 

  
（７）発現ベクターの宿主への挿入方法及び位置に関する事項 

MON94637 系統は、cry1A.2 遺伝子発現カセット及び cry1B.2 遺伝子発現カセッ

トを含む T-DNA I 領域並びに aadA 遺伝子発現カセット及び splA 遺伝子発現カセ

ットを含む T-DNA II 領域をもった導入用プラスミド PV-GMIR527237 を、アグロ220 

バクテリウム法により宿主の分裂組織に導入することにより作出された。これら T-
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DNA I 領域及び T-DNA II 領域は、導入を促すための右側境界領域と左側境界領域

を有する。なお、T-DNA II 領域は形質転換の際の選抜マーカーとして使用された

が、MON94637 系統の育成過程で取り除かれている。 
 225 

５ 挿入遺伝子に関する事項 
（１）供与体に関する事項 

① 名称、由来及び分類に関する事項 
    以下の表に、導入された遺伝子の名称及びその由来を示す。 
 230 

表 1 MON94637 系統の作出に用いた導入用プラスミド PV-GMIR527237 の各構成

要素の由来及び機能 

構成要素 由来 機能 

T-DNA I 領域 

B1-Right 
Border Region 

Rhizobium 
radiobacter 
(Agrobacterium 
tumefaciens) 

T-DNA を伝達する際に利用される右側境界

配 列 を 含 む  (Depicker et al., 1982; 
Zambryski et al., 1982)。 

P2-ubq10-At1 シロイヌナズナ 
(Arabidopsis 
thaliana) 

ポリユビキチン遺伝子 ubq10 のプロモータ

ー、リーダー及びイントロン(Norris et al., 
1993)。植物細胞における転写を誘導する。 

CS3-cry1A.2 Bacillus 
thuringiensis 

Cry1Ah たん白質のドメイン I、Cry1Ac たん

白質のドメイン II、Cry1Ca たん白質のドメ

イン III 及び Cry1Ac たん白質の C 末端ドメ

インから構成されるキメラ型のたん白質

Cry1A.2 をコードする配列で (GenBank 
accession: ON169998))、チョウ目害虫に対

する抵抗性を付与する (Chen et al., 2021)。 
T4-Zfp-Mt1 タルウマゴヤシ 

(Medicago 
truncatula) 

ジンクフィンガーたん白質をコードする推定

遺 伝 子 の 3' 末 端 非 翻 訳 領 域 の 配 列 で 
(GenBank accession: ON170000)、転写の終

結及び mRNA のポリアデニル化を誘導する 
(Hunt, 1994)。 

P-Cab-Cm1 メロン 
(Cucumis melo) 

クロロフィル a/b (CAB) 結合たん白質のプ

ロモーター及びリーダー配列で (GenBank 
accession: ON170002)、植物細胞内での転写

を誘導する (Hernandez-Garcia and Finer, 
2014)。 
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表 1 MON94637 系統の作出に用いた導入用プラスミド PV-GMIR527237 の

各構成要素の由来及び機能（つづき） 

構成要素 由来 機能 

CS-cry1B.2 B. thuringiensis Cry1Be たん白質のドメイン I 及び II、
Cry1Ka2 たん白質のドメイン III 並びに

Cry1Ab の C 末端ドメインから構成される

キメラ型のたん白質 Cry1B.2 をコードする

配列で (GenBank accession: ON169999)、
チョウ目害虫に対する抵抗性を付与する 
(Chen et al., 2021)。 

T-Lox-Mt1 タルウマゴヤシ 
(M. truncatula) 

リポキシゲナーゼ遺伝子の 3'末端非翻訳領

域 の 配 列 で (GenBank accession: 
ON170001)、転写の終結及び mRNA のポ

リアデニル化を誘導する (Hunt, 1994)。 
B-Left Border 
Region 

R. radiobacter 
(A. tumefaciens) 

T-DNA を伝達する際に利用される左側境界

配列を含む (Barker et al., 1983)。 

外側骨格領域（MON94637 系統には存在しない） 

CS-ble1 トランスポゾン 
Tn5 

ブレオマイシン耐性遺伝子のコード配列の

一部である (Mazodier et al., 1985) 。 
CS-nptII Escherichia coli の

ト ラ ン ス ポ ゾ ン

Tn5 

ネオマイシンフォスフォトランスフェラー

ゼ II (NPT II) をコードする neo 遺伝子の

コード配列 (Beck et al., 1982)。ネオマイ

シン及びカナマイシン耐性を付与する 
(Fraley et al., 1983)。 

P-rrn R. radiobacter  
(A. tumefaciens) 

リボソーム RNA オペロンプロモーター 
(Bautista-Zapanta et al., 2002)。植物細胞

内での恒常的な転写を誘導する。 
OR5-ori-
pBR322 

プラスミド pBR322 複製開始領域 (Sutcliffe, 1979)。E. coli 中

においてベクターに自律増殖能を付与す

る。 
CS-rop プラスミド ColE1 プライマーたん白質のリプレッサー 

(Repressor of primer (rop)) のコード配列

であり、E. coli においてプラスミドのコピ

ー数を維持する (Giza and Huang, 1989)。 
OR-ori-pRi プラスミド pRi 複 製 開 始 領 域 。 R. radiobacter (A. 

tumefaciens) 中においてベクターに自律増

殖能を付与する (Ye et al., 2011)。  
 

 235 
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表 1 MON94637 系統の作出に用いた導入用プラスミド PV-GMIR527237 の

各構成要素の由来及び機能（つづき） 

構成要素 由来 機能 

T-DNA II 領域（MON94637 系統には存在しない） 

B-Left Border 
Region 

R. radiobacter 
(A. tumefaciens) 

T-DNAを伝達する際に利用される左側境界

配列を含む (Barker et al., 1983)。  
T-nos R. radiobacter (A. 

tumefaciens) pTi 
ノパリン合成酵素（NOS）をコードしてい

る nos 遺伝子の 3'末端非翻訳領域の配列

で、転写の終結及びmRNAのポリアデニル

化を誘導する(Bevan et al., 1983; Fraley et 
al., 1983)。 

CS-splA R. radiobacter (A. 
tumefaciens) C58
株 

スクロースをフルクトース及びグルコース-
1-リン酸に変換するスクロースフォスフォ

リラーゼをコードする splA 遺伝子のコード

配列 (Piper et al., 1999)。 
P-Usp ソラマメ 

(Vicia faba) 
種子たん白質をコードする遺伝子の 5'末端

非翻訳領域、プロモーター及びエンハンサ

ー配列 (Baumlein et al., 1991)。植物細胞

内での恒常的な転写を誘導する。 
T-E9 エンドウ 

(Pisum sativum) 
リブロース-1,5-二リン酸カルボキシラーゼ

小サブユニットをコードする RbcS2 遺伝子

の 3' 末端非翻訳領域  (Coruzzi et al., 
1984)。転写の終結及び mRNA のポリアデ

ニル化を誘導する。 
aadA トランスポゾン 

Tn7 
3'' (9)-O-ヌクレオチジルトランスフェラー

ゼ (アミノグリコシド改変酵素) のコード

配列 (Fling et al., 1985)。スペクチノマイ

シン及びストレプトマイシン耐性を付与す

る。 
TS6-CTP2 シロイヌナズナ 

(A. thaliana) 
5-エノールピルビルシキミ酸-3-リン酸合成

酵素 (EPSPS) の葉緑体輸送ペプチド領域

をコードしている ShkG 遺伝子のターゲテ

ィング配列 (Klee et al., 1987; Herrmann, 
1995)。目的たん白質を葉緑体へと輸送す

る。 
P-EF-1α シロイヌナズナ 

(A. thaliana) 
伸長因子 EF-1α 遺伝子のプロモーター、リ

ーダー及びイントロンで目的遺伝子の植物

体内での恒常発現に関与する  (Axelos et 
al., 1989)。 
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表 1 MON94637 系統の作出に用いた導入用プラスミド PV-GMIR527237 の

各構成要素の由来及び機能（つづき） 

構成要素 由来 機能 

E7-FMV Figwort Mosaic 
Virus (FMV) 35S 
RNA 

エンハンサー (Richins et al., 1987)。植物

細胞内での転写を高める (Rogers, 2000)。 

B-Right Border 
Region 

R. radiobacter 
(A. tumefaciens) 

T-DNAを伝達する際に利用される右側境界

配 列 を 含 む  (Depicker et al., 1982; 
Zambryski et al., 1982)。 

 
1：B Border (境界配列) 
2：P Promoter (プロモーター) 240 
3：CS Coding Sequence (コード配列) 
4：T Transcription Termination Sequence (転写終結配列) 
5：OR Origin of Replication (複製開始領域) 
6：TS Targeting Sequence (ターゲティング配列) 
7：E Enhancer (エンハンサー) 245 

   
② 安全性に関する事項 

B. thuringiensis は土壌中に遍在するグラム陽性細菌であり、ヒトや家畜等に

対する病原性等を示すという報告はない。このことから、この供与体は家畜等の

健康に悪影響を与えるものではないと考えられた。 250 

 
（２）遺伝子の挿入方法に関する事項 

宿主への導入は、アグロバクテリウム法により行った。宿主であるダイズ品種

A3555 系統の分裂組織を、導入用プラスミド PV-GMIR527237 を含む R. 
radiobacter (A. tumefaciens) AB30 株と共存培養することにより、形質転換を行っ255 

た。 
その後、形質転換された細胞の選抜を行うためのスペクチノマイシン及びアグ

ロバクテリウム除去するためのカルベニシリン、セフォタキシム及びチメンチンを

添加した培地で胚を培養することにより、DNA が導入された宿主を選抜した。正

常な表現型を示した再分化個体から、選抜マーカー領域(T-DNA II 領域)と連鎖し260 

ていない 1 コピーの T-DNA I 領域を有し、導入用プラスミドの外側骨格領域を含

まない、反復配列や遺伝子配列への挿入がない、などの指標を満たす個体を選抜し、

土壌に移植し R0 世代として生育させた。 
R0 個体を自殖し得られた R1世代において、T-DNA II 領域をもたず T-DNA I 領

域をホモで有する１個体を選抜、自殖し、R2 世代を作出した。R2 世代を自殖して265 

得られた R3 世代を詳細な導入遺伝子解析の対象とした。この詳細な導入遺伝子解

析及び形態特性調査の結果に基づき、MON94637 系統を商品化系統として選抜し

た。 
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（３）構造に関する事項 270 

① プロモーターに関する事項 
cry1A.2 遺伝子発現カセットは、シロイヌナズナ（Arabidopsis thaliana）由来

の ubq10-At1 プロモーターが使用されている。cry1B.2 遺伝子発現カセットでは、

メロン(Cucumis melo)由来の Cab-Cm1 プロモーターが使用されている。splA 遺

伝子発現カセットは、ソラマメ(Vicia faba)由来の usp プロモーターが使用されて275 

いる。aadA 遺伝子発現カセットは、シロイヌナズナ（A. thaliana）由来の EF-
1αプロモーターが使用されている。nptII遺伝子発現カセットは、R. radiobacter 
(A. tumefaciens) 由来の rrn プロモーターが使用されている。 

 

② ターミネーターに関する事項 280 

cry1A.2 遺伝子発現カセットは、タルウマゴヤシ(Medicago truncatula)由来の

Zfp-Mt1 ターミネーターが使用されている。cry1B.2 遺伝子発現カセットは、タ

ルウマゴヤシ(M. truncatula)由来の Lox-Mt1 ターミネーターが使用されている。

splA 遺伝子発現カセットは、R. radiobacter （A. tumefaciens）pTi 由来の nos
ターミネーターが使用されている。aadA 遺伝子発現カセットは、エンドウ285 

(Pisum sativum)由来の E9 ターミネーターが使用されている。 
 

③ 既知の有害塩基配列を含まないことに関する事項 
     導入用プラスミド PV-GMIR527237 の塩基配列、由来及び機能は明らかにさ

れており、既知の有害塩基配列を含まない。 290 

 
（４）性質に関する事項 

cry1A.2 遺伝子及び cry1B.2 遺伝子 
  それぞれ Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質を発現し、どちらも Cry

たん白質に属する。この Cry たん白質は、昆虫消化管の生理条件下で、結晶封295 

入体からプロトキシン（毒前駆体）として可溶化する。プロトキシンは、消化

管のたん白質分解酵素により部分的に分解され、殺虫活性をもつたん白質分解

酵素耐性のコアたん白質へ変換される。コアたん白質は、昆虫の中腸上皮の細

胞膜で特異的受容体へ結合し、小孔を形成することで細胞溶解を引き起こし、

その結果として消化管組織に損傷を与え殺虫活性を示す。これまで Cry たん白300 

質に対する特異的受容体は昆虫及び線虫以外からは同定されていない。

Cry1A.2 たん白質と Cry1B.2 たん白質のいずれも、チョウ目昆虫のみに殺虫活

性を示すことを確認した。 
 

（５）純度に関する事項 305 

塩基配列解析により、T-DNA I 領域内に目的外の遺伝子の混入はないことを確認

している。 
 

（６）コピー数に関する事項 
 次世代シークエンス解析並びに導入遺伝子領域の PCR 及び塩基配列解析を行っ310 
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た結果、MON94637 系統のゲノム中には、T-DNA I 領域が 1 コピー挿入されてい

ることが確認された。また、導入用プラスミドPV-GMIR527237に由来する非意図

的な配列が存在しないこと、導入用プラスミド PV-GMIR527237 の T-DNA I 領域

の各構成要素の塩基配列が同一であること及び、導入遺伝子が既知のダイズ内在性

遺伝子を破壊していないことが確認された。 315 

 
（７）安定性に関する事項 

MON94637系統に導入された遺伝子の後代における安定性を確認するため、5世

代の種子から抽出したゲノム DNA を用いて次世代シークエンス解析を行った。そ

の結果、全ての世代において導入遺伝子に起因する２つの接合領域のみが検出され、320 

その接合領域の配列は全ての供試世代で一致していた。したがって、導入遺伝子が

複数世代にわたり安定して遺伝していることが確認された。 
 

（８）発現部位、発現時期及び発現量に関する事項 
MON94637 系統における Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質の発現量を、325 

花、地上部、種子、葉、根を用いて、ELISA 法により測定した。その結果、

Cry1A.2 たん白質は全てにおいて発現しており、特に花と葉において、高い発現量

が確認された。一方、Cry1B.2 たん白質は、花、地上部、種子、葉において発現し

ており、特に葉において、最も高い発現量が確認された。 
 330 

（９）抗生物質耐性マーカー遺伝子の安全性に関する事項 
導入用プラスミド PV-GMIR527237 には、トランスポゾン Tn7 由来の aadA 遺

伝子が T-DNA II 領域に存在しており、これは、スペクチノマイシン及びストレプ

トマイシン耐性を付与するアミノグリコシド改変酵素 3''(9)-O-ヌクレオチジルトラ

ンスフェラーゼ（AAD）をコードしている。また、E. coli のトランスポゾン Tn5335 

に由来する nptII 遺伝子が外骨格領域に存在しており、これは、ネオマイシン及び

カナマイシン耐性を付与するネオマイシンフォスフォトランスフェラーゼ II（NPT 
II）をコードしている。 

なお、MON94637 系統中に aadA 遺伝子及び nptII 遺伝子が導入されていないこ

とを次世代シークエンス解析により確認されている。 340 

 
（１０）外来のオープンリーディングフレームの有無並びにその転写及び発現の可能

性に関する事項 
MON94637 系統の導入遺伝子と 5'及び 3'末端近傍配列の両境界領域におけるオ

ープンリーディングフレーム（ORF）を調べるため、6 フレームで ORF を検索し345 

た。その結果 9 個の ORF が検出されたが、これらの ORF について、既知の毒性た

ん白質と相同性は認められなかった。 
 

６ 組換え体に関する事項 
（１）組換え DNA 操作により新たに獲得された性質に関する事項 350 

MON94637 系統に導入された cry1A.2 遺伝子及び cry1B.2 遺伝子はそれぞれ
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Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質を発現し、チョウ目害虫抵抗性を付与す

る。この点を除けば、MON94637 系統は既存種とその形態及び生育特性において

相違は認められず、飼料としての利用方法も従来と変わらない。 
 355 

（２）遺伝子産物の毒性に関する事項 
MON94637 系統の Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質と、既知の毒性た

ん白質との相同性を確認するため、TOX_2023を用いてFASTA型アルゴリズムに

より E- score が 1×10–5 以下の相同性を示す配列の検索を行った。その結果、

Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質において相同性を示す配列は確認されな360 

かった。 
 

（３）遺伝子産物の物理化学的処理に対する感受性に関する事項 
発現するたん白質の物理化学的処理に対する感受性を調べるため、人工胃液（ペ

プシン）処理、人工腸液（パンクレアチン）処理及び加熱処理を行った。Cry1A.2365 

たん白質及び Cry1B.2 たん白質は少量であるため、試験に供試する十分量を精製で

きないことから、B. thuringiensis で発現させた Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 た

ん白質を試験に供試した。その結果、Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質は、

人工胃液（ペプシン）処理では、0.5分以内に検出限界値以下まで消化され、人工腸

液（パンクアレクチン）処理においては、5 分以内に検出限界値以下まで消化され370 

た。また、加熱処理においては、75℃、15 分以上で失活することが確認された。な

お、B. thuringiensis で発現させた Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質は、

MON94637 系統中で発現する Cry1A.2 たん白質及び Cry1B.2 たん白質と同等であ

ることを確認済みである。 
 375 

（４）遺伝子産物の代謝経路への影響に関する事項 
Cry1A.2たん白質及びCry1B.2たん白質が、何らかの酵素活性をもつという報告

はない。したがって、MON94637 系統がこれらのたん白質の発現により、新しい

代謝経路及び代謝産物を作ることは考えにくい。 
 380 

（５）宿主との差異に関する事項 
MON94637 系統及び宿主の非組換えダイズの種子及び地上部について、粗たん

白質及びアミノ酸、粗脂肪及び脂肪酸、炭水化物及び繊維質、灰分及び無機質、ビ

タミン類、抗栄養素及びイソフラボン類の分析を行ったところ、種子及び地上部の

栄養素の項目には統計学的有意差が認められたものがあったが、MON94637 系統385 

の平均値はいずれも AFSI データベースのダイズの範囲内に収まっており、これま

で安全に摂取されている従来ダイズの変動の範囲内であった。これらの相違が安全

性に影響を与えているとは考えられない。 
 

（６）外界における生存及び増殖能力に関する事項 390 

これまでに実施したほ場試験において、MON94637 系統と非組換えダイズとの

間に、外界における生存及び増殖能力の差異は認められなかった。 
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（７）生存及び増殖能力の制限に関する事項 

MON94637 系統と非組換えダイズにおいて、生存及び増殖能力の制限要因に関395 

しても変わりはない。 
 

（８）不活化法に関する事項 
MON94637 系統も従来のダイズと同様に、物理的防除（耕転）や化学的防除

（感受性を示す除草剤の使用）など、ダイズを枯死させる従来の方法で不活化され400 

る。 
 

（９）外国における認可等に関する事項 
  表 2 諸外国における認可状況 

機関 安全性審査の種類 申請 承認 

米国農務省 環境 2022 年 12 月 （申請中） 

カナダ保健省 食品 2023 年 4 月 2024 年 10 月 

カナダ食品検査庁 環境・飼料 2023 年 4 月 2024 年 10 月 

米国食品医薬品庁 食品・飼料 2023 年 8 月 2024 年 11 月 

欧州食品安全機関 食品・飼料及び輸入 2024 年１月 （申請中） 

オーストラリア・

ニュージーランド

食品基準機関 

食品 2024 年 7 月 

 

（申請中） 

 405 

（１０）作出、育種及び栽培方法に関する事項 
従来のダイズと相違ない。 
 

（１１）種子の製法及び管理方法に関する事項 
従来のダイズと相違はない。 410 

 
７ ２から６までに掲げる資料により飼料の安全性に関する知見が得られていない場

合は、次に掲げる試験のうち必要な試験の成績に関する事項 
該当しない。 

 415 

IV 審議結果 
チョウ目害虫抵抗性ダイズ MON94637 系統について、「組換え DNA 技術応用飼料

及び飼料添加物の安全性に関する確認の手続」に基づき審議した結果、飼料として摂取

する家畜等への安全上の問題はないと判断した。 
 420 
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